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Fig. 2B 

ATGAATAATAAATTATTTTTAAGAAATAAACAACATATAAA 
TTTAGGTACTATAGGGCATGTAGATCATGGAAAAACTACAT 
T AAC AAC AG C TAT AT C TT AT T T ATT AAAT T T AC AAGG AT T A 
TCAAAAAAATATAATTATTCAGATATTGATTCAGCTCCAGA 
AGAAAAAATAAGAGGTATTACAATAAATACAACACATATTG 
AATATGAAACTTTAACAAAACATTGTGCTCATATAGATTGT 
C CAGGACATTC CGATTAT ATTAAAAATATGATTATAGGAGC 
CACACAAATGGATATAGCAATTTTAGTAATATCTATAATAG 
ATGGTATAATGCCTCAAACTTATGAACATTTATTATTAATA 
AAACAAATAGGTATAAAAAATATAATTATTTTTTTAAATAA 
AGAAGATTTATGTGATGATGTTGAATTAATAGATTTTATAA 
AATTAGAAGTAAATGAATTATTAATTAAATATAATTTTGAT 
TTAAATTATATACATATATTAACTGGTTCAGCATTAAATGT 
AAT AAAT AT AATT C AAAAAAAT AAGG AT T ATGAATTAATAA 
AAT CTAAT ATTTGGATAC AAAAATT AAATAATTTAATT CAA 
ATAATTGATAATATTATAATAGCTACTAGAAAAATTAATGA 
TTACTTTTTAATGTCAATAGAAGATGTATTTTCTATAACAG 
GTAGAGGTACAGTAGTAACAGGTAAGATTGAACAAGGATGT 
ATAAATTTAAATGATGAAATTGAAATTTTAAAATTTGAAAA 
AT CAT C T C C T AAT T T AAC AAC AGTT AT AGG ATT AG AAATG T 
TTAAAAAAC AATTAAC ACAAGCACAATC CGGAGATAATGTA 
GGT ATTTT ATT AAGAAAT ATT CAAAAAAAAG AT ATAAAAAG 
AGGTATGATTTTAGCAACACCTAATAAATTAAAAGTATATA 
. AGTCTTTTATAGCTGAAACATATATTTTAACTAAAGAAGAA 
GGTGGTCGTCATAAACCTTTTAATATTGGATATAAACCTCA 
ATTTTTTATTCGTACAGTAGATGTTACTGGAGAAATTAAAA 
ATATATATTTAAATGAAAATGTACAAAAAGTAGCTATACCT 
GGAGATAAAATAACATTACATATTGAATTAAAACATTATAT 
AGTGTTGACATTAAATATGAAATTTTCTATTAGAGAAGGAG 
G AAAAAC AAT AGG AG C AGGT ATT AT AAC AG AAAT AAAAAAT 
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